
1 

 
 
 

 

 

 
Curso de Posgrado

 
 

 

Aplicación de herramientas de biología molecular para el diagnóstico y estudio 

epidemiológico de microorganismos patógenos presentes en cadenas agroalimentarias 

 

 
Curso de posgrado 

 

Organizado por: Departamento de Salud Pública, Facultad de Ciencias Veterinarias (FCV) - 

Universidad Nacional del Litoral (UNL), Laboratorio de Análisis de Alimentos, ICIVET Litoral 

UNL/CONICET, Laboratorio de Epidemiologia y enfermedades infecciosas (IDICAL, INTA-CONICET, 

EEA-INTA Rafaela). 

Directora: Dra. Cecilia Camussone 
 

Coordinadora: Dra. M. Virginia Zbrun 
 

Docente invitada: Dra. Lucía Galli 
 

Docentes: Dr. Marcelo Signorini, Dr. Ariel Amadio, Lic. Joaquín Cicotello, Dr. Jorge A. Zimmermann, 

Dr. Federico Acosta, Dra. Ma. Laura Werning, Dra. Lorena P. Soto, Dra. Julia Ruiz. 

 OBJETIVOS: 
 

 Comprender la importancia del estudio de las cadenas agroalimentarias en la epidemiología 

de los patógenos presentes en alimentos. 

 Introducir al alumno en las diferentes metodologías que permiten la identificación de 

microorganismos que afectan la inocuidad de los alimentos. 

 Evaluar diferentes estrategias para el estudio epidemiológico de microorganismos 

patógenos presentes en cadenas agroalimentarias. 

 Comprender la importancia de los estudios de secuenciación de genomas completos como 

herramienta de biología molecular. 

 
DIRIGIDO A: Veterinarios, Lic. en Biotecnología, Profesionales de la Industria, Bioquímicos, 

Profesionales del Área de Salud, Profesionales del Área de Alimentos, Biólogos, Médicos y 

Profesionales afines. 

REQUISITOS DE FORMACIÓN PREVIA DE LOS INSCRIPTOS: Técnicos de Laboratorio y/o 

Profesionales con conocimientos básicos de Biología y Microbiología. Se requiere previo 

conocimiento del Idioma Inglés (lectura y comprensión de textos). 

Cronograma de dictado: 
 

Jueves 2 y viernes 3 de junio, jueves 9 y viernes 10 de junio. Horario: de 16 a 20 h. 
 

Carga horaria: Carga horaria total 20 h (1 UCA). Las mismas se distribuirán en 4 encuentros virtuales 
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semanales de 4 horas y se destinarán 4 h a la realización de un trabajo final. 

Evaluación: Escrita (multiestructurada). Se entregará una evaluación, la cual deberá ser resuelta 

individualmente por cada uno de los asistentes. 

Modalidad del curso: 
 

Virtual. Las actividades son teóricas y prácticas. Las actividades prácticas se realizarán mediante la 

utilización de videos explicativos de las técnicas empleadas en el laboratorio. 

Costo del curso: $5000 
 

CONTENIDOS 
 

1. Introducción a la aplicación de herramientas de Biología Molecular aplicadas al estudio de 

patógenos (Campylobacter termotolerante, S. aureus, E. coli) presentes en cadenas 

agroalimentarias. Revisión de conceptos generales sobre estructura y función de ácidos 

nucleicos. Obtención y purificación de ADN. Métodos de cuantificación. Electroforesis en geles 

de agarosa. Equipamiento y elementos básicos, bioseguridad. 

2. Utilización de PCR convencional y PCR en tiempo real. Ventajas y desventajas. Aplicación en el 

área de patógenos presentes en cadenas agroalimentarias. 

3. Aplicación de herramientas de biología molecular al estudio epidemiológico de 

microorganismos relacionados a la salud pública (PCR-RFLP, PFGE, WGS). 

4. Usos y aplicaciones de la secuenciación de genomas completos en los estudios epidemiológicos 

de patógenos presentes en cadenas agroalimentaria. 

 

 
LINK DE INSCRIPCIÓN:  Formulario Inscripción 

 

 
CONSULTAS: posgrado@fcv.unl.edu.ar 

 
 

CRONOGRAMA: 
 

Jueves 02/06/22 

 

16 a 17.30: Teoría 1. BIENVENIDA AL CURSO. Introducción a la aplicación de herramientas de 

Biología Molecular aplicadas al estudio de patógenos (Campylobacter termotolerante, S. aureus, E. 

coli) presentes en cadenas agroalimentarias. Ma. Virginia Zbrun. 

Teoría 2. Revisión de conceptos generales sobre estructura y función de ácidos nucleicos. 

Obtención y purificación de ADN. Métodos de cuantificación. Electroforesis en geles de agarosa. 

Equipamiento y elementos básicos, bioseguridad. Cecilia Camussone, Lorena Soto 

https://forms.gle/fQGdWJtRSzATa3QQA
mailto:posgrado@fcv.unl.edu.ar
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17.45 a 18.45 h: Práctica. Extracción de ADN de bacterias Gram positivas y negativas (S. aureus, 

Campylobacter termotolerante, Salmonella y E. coli). Cuantificación de ADN. Armado de gel de 

agarosa. Corrida electroforética. Joaquín Cicotello, JorgeA. Zimmermann, Federico Acosta, Ma. 

Laura Werning. 

 
19 a 20 h: Interpretación de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusión y 

cierre. Ma. Virginia Zbrun, Cecilia Camussone, Lorena Soto, Joaquín Cicotello, Jorge A. Zimmermann, 

Federico Acosta, Ma. Laura Werning. 

 
Viernes 03/06/22 

 

16 a 17.30: Teoría 3. Utilización de PCR convencional y PCR en tiempo real. Cecilia Camussone, 

Lorena Soto, Dra. Julia Ruiz. 

Teoría 4. Aplicación de PCR real time para detección de E. coli O:157. Utilización de una 

PCR multiplex para identificación de Campylobacter termotolerante. Lucía Galli, Ma. Virginia Zbrun. 

 
17.45 a 18.45 h: Práctica. Insumos y cálculos de PCR convencional. Reacción de PCR convencional. 

Insumos y cálculos de Real time PCR. Reacción de Real time PCR. Jorge A. Zimmemann, Federico 

Acosta, Ma. Laura Werning, Lucía Galli 

 
19 a 20 h: Interpretación de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusión y 

cierre. Cecilia Camussone, Lorena Soto, Lucía Galli, Ma. Virginia Zbrun, Jorge A. Zimmerman, 

Federico Acosta, Ma. Laura Werning, Dra Julia Ruiz. 

 
Jueves 09/06/22 

 

16 a 17.30: Teoría 5. Conceptos básicos de epidemiología. Estudios de brotes epidemiológicos. 

Marcelo Signorini. 

Teoría 6. Aplicación de herramientas de biología molecular al estudio de patógenos 

zoonoticos presentes en las cadenas agroalimentarias. Ma. Virginia Zbrun. 

 
17.45 a 18.45 h: Práctica. Aplicación en estudios epidemiológicos de metodologías como PCR-RFLP, 

MLST (tipificación multilocus de secuencias) y PFGE (electroforesis en gel de campos pulsados). Ma. 

Virginia Zbrun, Cecilia Camussone. 

19 a 20 h: Interpretación de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusión y 

cierre. Ma. Virginia Zbrun, Cecilia Camussone, Marcelo Signorini. 

 
Viernes 10/06/22 
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16 a 17: Teoría 7. Usos y aplicaciones de la secuenciación de genomas completos en los estudios 

epidemiológicos. Ariel Amadio 

17.15 a 18.15 h: Práctica. Estudio de un brote de ETA (enfermedad transmitida por alimentos): 

importancia de las herramientas de biología molecular para el estudio epidemiológico. Ma. Virginia 

Zbrun, Ariel Amadio, Lucía Galli. 

18.30 a 20 h: Interpretación de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusión y 

cierre. 
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