UNL - FACULTAD DE
CIENCIAS VETERINARIAS

Curso de Posgrado

Aplicacion de herramientas de biologia molecular para el diagnéstico y estudio
epidemioldgico de microorganismos patégenos presentes en cadenas agroalimentarias

Curso de posgrado

Organizado por: Departamento de Salud Publica, Facultad de Ciencias Veterinarias (FCV) -
Universidad Nacional del Litoral (UNL), Laboratorio de Analisis de Alimentos, ICIVET Litoral
UNL/CONICET, Laboratorio de Epidemiologia y enfermedades infecciosas (IDICAL, INTA-CONICET,
EEA-INTA Rafaela).

Directora: Dra. Cecilia Camussone
Coordinadora: Dra. M. Virginia Zbrun

Docente invitada: Dra. Lucia Galli

Docentes: Dr. Marcelo Signorini, Dr. Ariel Amadio, Lic. Joaquin Cicotello, Dr. Jorge A. Zimmermann,
Dr. Federico Acosta, Dra. Ma. Laura Werning, Dra. Lorena P. Soto, Dra. Julia Ruiz.

OBJETIVOS:

e Comprender la importancia del estudio de las cadenas agroalimentarias en la epidemiologia
de los patégenos presentes en alimentos.

e Introducir al alumno en las diferentes metodologias que permiten la identificaciéon de
microorganismos que afectan la inocuidad de los alimentos.

e Evaluar diferentes estrategias para el estudio epidemioldgico de microorganismos
patégenos presentes en cadenas agroalimentarias.

e Comprender la importancia de los estudios de secuenciacidon de genomas completos como
herramienta de biologia molecular.

DIRIGIDO A: Veterinarios, Lic. en Biotecnologia, Profesionales de la Industria, Bioquimicos,
Profesionales del Area de Salud, Profesionales del Area de Alimentos, Bidlogos, Médicos y
Profesionales afines.

REQUISITOS DE FORMACION PREVIA DE LOS INSCRIPTOS: Técnicos de Laboratorio y/o
Profesionales con conocimientos basicos de Biologia y Microbiologia. Se requiere previo
conocimiento del Idioma Inglés (lectura y comprension de textos).

Cronograma de dictado:

Jueves 2 y viernes 3 de junio, jueves 9 y viernes 10 de junio. Horario: de 16 a 20 h.

Carga horaria: Carga horaria total 20 h (1 UCA). Las mismas se distribuirdn en 4 encuentros virtuales
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semanales de 4 horas y se destinaran 4 h a la realizacién de un trabajo final.

Evaluacidn: Escrita (multiestructurada). Se entregara una evaluacion, la cual debera ser resuelta
individualmente por cada uno de los asistentes.

Modalidad del curso:

Virtual. Las actividades son tedricas y practicas. Las actividades practicas se realizardn mediante la
utilizacion de videos explicativos de las técnicas empleadas en el laboratorio.

Costo del curso: $5000

CONTENIDOS

1. Introduccién a la aplicacién de herramientas de Biologia Molecular aplicadas al estudio de
patégenos (Campylobacter termotolerante, S. aureus, E. coli) presentes en cadenas
agroalimentarias. Revisién de conceptos generales sobre estructura y funcién de acidos
nucleicos. Obtencién y purificacion de ADN. Métodos de cuantificacidn. Electroforesis en geles
de agarosa. Equipamiento y elementos bdsicos, bioseguridad.

2. Utilizacién de PCR convencional y PCR en tiempo real. Ventajas y desventajas. Aplicaciéon en el
area de patdgenos presentes en cadenas agroalimentarias.

3. Aplicacion de herramientas de biologia molecular al estudio epidemioldgico de
microorganismos relacionados a la salud publica (PCR-RFLP, PFGE, WGS).

4. Usosy aplicaciones de la secuenciacion de genomas completos en los estudios epidemiolégicos
de patdgenos presentes en cadenas agroalimentaria.

LINK DE INSCRIPCION: Formulario Inscripcién

CONSULTAS: posgrado@fcv.unl.edu.ar

CRONOGRAMA:

Jueves 02/06/22

16 a 17.30: Teoria 1. BIENVENIDA AL CURSO. Introduccién a la aplicacién de herramientas de
Biologia Molecular aplicadas al estudio de patdgenos (Campylobacter termotolerante, S. aureus, E.
coli) presentes en cadenas agroalimentarias. Ma. Virginia Zbrun.

Teoria 2. Revisidon de conceptos generales sobre estructura y funcién de acidos nucleicos.
Obtencion y purificacion de ADN. Métodos de cuantificacidn. Electroforesis en geles de agarosa.
Equipamiento y elementos basicos, bioseguridad. Cecilia Camussone, Lorena Soto


https://forms.gle/fQGdWJtRSzATa3QQA
mailto:posgrado@fcv.unl.edu.ar
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17.45 a 18.45 h: Practica. Extraccion de ADN de bacterias Gram positivas y negativas (S. aureus,
Campylobacter termotolerante, Salmonella y E. coli). Cuantificacion de ADN. Armado de gel de
agarosa. Corrida electroforética. Joaquin Cicotello, JorgeA. Zimmermann, Federico Acosta, Ma.
Laura Werning.

19 a 20 h: Interpretacién de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusion y
cierre. Ma. Virginia Zbrun, Cecilia Camussone, Lorena Soto, Joaquin Cicotello, Jorge A. Zimmermann,

Federico Acosta, Ma. Laura Werning.

Viernes 03/06/22

16 a 17.30: Teoria 3. Utilizacién de PCR convencional y PCR en tiempo real. Cecilia Camussone,
Lorena Soto, Dra. Julia Ruiz.

Teoria 4. Aplicacidén de PCR real time para deteccion de E. coli 0:157. Utilizacidon de una
PCR multiplex para identificacién de Campylobacter termotolerante. Lucia Galli, Ma. Virginia Zbrun.

17.45 a 18.45 h: Practica. Insumos y célculos de PCR convencional. Reaccién de PCR convencional.
Insumos y calculos de Real time PCR. Reaccidn de Real time PCR. Jorge A. Zimmemann, Federico
Acosta, Ma. Laura Werning, Lucia Galli

19 a 20 h: Interpretacidn de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusién y
cierre. Cecilia Camussone, Lorena Soto, Lucia Galli, Ma. Virginia Zbrun, Jorge A. Zimmerman,

Federico Acosta, Ma. Laura Werning, Dra Julia Ruiz.

Jueves 09/06/22

16 a 17.30: Teoria 5. Conceptos basicos de epidemiologia. Estudios de brotes epidemioldgicos.
Marcelo Signorini.

Teoria 6. Aplicacion de herramientas de biologia molecular al estudio de patégenos
zoonoticos presentes en las cadenas agroalimentarias. Ma. Virginia Zbrun.

17.45 a 18.45 h: Practica. Aplicacion en estudios epidemioldgicos de metodologias como PCR-RFLP,
MLST (tipificacién multilocus de secuencias) y PFGE (electroforesis en gel de campos pulsados). Ma.
Virginia Zbrun, Cecilia Camussone.

19 a 20 h: Interpretacion de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusién y
cierre. Ma. Virginia Zbrun, Cecilia Camussone, Marcelo Signorini.

Viernes 10/06/22
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16 a 17: Teoria 7. Usos y aplicaciones de la secuenciacién de genomas completos en los estudios

epidemioldgicos. Ariel Amadio

17.15 a 18.15 h: Practica. Estudio de un brote de ETA (enfermedad transmitida por alimentos):
importancia de las herramientas de biologia molecular para el estudio epidemiolégico. Ma. Virginia
Zbrun, Ariel Amadio, Lucia Galli.

18.30 a 20 h: Interpretacion de resultados. Actividades a resolver. Respuesta a dudas. Conclusiény
cierre.
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